附件：
省农业良种工程“农业生物资源创新利用研究”
课题申报指南

第一部分　申报须知
一、项目组织部门和实施年限
本项目属于山东省农业良种工程，由省科技厅、省财政厅共同组织实施，实施期为3年。
二、总体目标
农业生物资源是农业科学及其产业的根本和基础，是实现农业持续和跨越发展，维护国家粮食安全、生态安全和农村稳定的战略性资源。本项目根据《山东省中长期科学和技术发展规划纲要》，针对高产、优质、多抗、高效等具有重大应用前景的关键功能新基因的发掘与利用滞后、突破性新种质缺乏、特有基因资源流失严重等问题，围绕我省优势农业产业，以农业生物资源创新利用为主攻方向，充分利用现代生物技术手段，开展我省现代种业发展亟需的农业动植物突破性新种质创造等方面的联合攻关，为农业基础研究提供科技支撑，为动植物育种提供突破性材料。
三、申报课题
（一）花生高产、优质、多抗基因资源发掘与种质创新利用研究
（二）以生物技术为主要手段的蔬菜种质资源创新研究
（三）果树地方优势品种发掘与种质创新利用研究
（四）优质、抗逆林木种质创新利用研究
（五）畜禽种质创新利用研究
（六）水产抗逆基因资源发掘与种质创新利用研究

不受理与2010年立项的“农业生物资源创新利用研究”课题研究方向相近的课题申报。

四、承担单位选择
按照公平、公正的原则，以“公开申报、评审择优”的方式确定课题承担单位。
五、申报额度
每个课题不超过100万元。
六、申报资格和要求
（一）申报单位应具备的条件
1、具有坚实的工作基础和较强的技术优势。
2、拥有承担本课题研究任务的学科带头人和相对稳定的技术队伍，学科与梯队结构合理。
3、具有开展此项工作所必需的资源材料、仪器设备、科研设施条件及运行管理经验。
4、鼓励以我省农口大学科研单位牵头，联合省内外单位和种业企业组成共同体申请，申报单位总数不得超过5个。
（二）申请负责人应具备的条件
1、课题负责人须具有高级职称，并有固定单位（不包括在站博士后），年龄不超过50周岁（截止到2010年12月），无不良科研行为，从事相关研究或技术开发五年以上。
2、所有课题申请人均不得参与两项以上本项目课题的申报。课题申报单位（包括联合申报中的任意一方）和主要申报人，对同一个课题不得进行重复或交叉申报。
七、申报文件的编制与递交
（一）申报文件编写
请登录山东星火计划网（网址：http://www.sdsp.org.cn/），按使用说明填写上传，并在线打印课题申报书。要求语言精炼，数据真实、可靠。
（二）申报文件构成
1、课题申报书。花生必须以课题为单元进行申报，申报书要包含所申报课题的全部研究内容，并完成其所有技术经济指标。果树、林木、畜禽和水产课题可以选择至少一种大宗产品作为研究内容进行申报，经济技术指标不得低于指南提出的要求。
2、附件。包括联合申报合作协议、查新报告及相关证明材料，提供附件目录。
（三）申报文件装订
纸质申报材料采用A4纸打印，并按正式出版书籍样式装订，在书脊上部注明申报项目名称、年份，下部注明推荐单位名称。一式8份，其中正本2份、副本6份，分别在封面右上角标注“正本”、“副本”。
（四）申报文件报送
各申报单位务于2011年7月25 日前，将经主管部门审核盖章后的纸质申报文件报送到省农业良种产业化开发项目管理办公室，逾时不予受理。经形式审查，不符合上述规定的申报文件视为无效申报，不参与专家评审。

联系人：
省科技厅农村科技处  段忠岭   0531-66777079
省财政厅农业处      张绍生  0531－82669780

第二部分  申报课题的主要研究内容与目标

一、花生高产、优质、多抗基因资源发掘与种质创新利用研究

（一）研究内容

1、花生高产、优质、多抗种质资源发掘

以我省保存的花生种质资源、地方品种、育成品种为重点，并广泛搜集国内外野生花生、遗传材料及近缘种，利用田间和室内鉴定、分子标记等手段，发掘光合效率高、株型优良等产量性状，高含油量、高O/L比值、高蛋白等品质性状，抗黄曲霉病、叶斑病、病毒病、线虫病等抗病虫性状，抗旱、耐瘠、耐盐碱等抗逆性状相关的种质材料。

2、花生高产、优质、多抗基因发掘与分子标记开发

对高产、优质、多抗花生种质材料进行基因型检测和遗传分析，明确相应功能基因的遗传和生理生化特性，发掘高产、优质、多抗新基因，并阐明其在育种中的利用价值。对优质、抗病、抗逆遗传材料进行功能基因定位和分子标记开发。

3、花生优异种质创新利用

以当前推广品种为受体，利用组织培养、化学诱变、辐射诱变、有性杂交等技术，实现高产、优质、多抗基因的遗传转化，创造光合效率高、品质优良、抗病（黄曲霉病、叶斑病、病毒病、线虫病）等不同类型的新种质，供育种及相关性状遗传研究利用，同时对发掘的新基因和创造的优异新种质进行登记保护。

（二）研究目标及主要技术指标

1、完成180份以上花生材料的高产、优质、多抗鉴定，从中筛选出具有优异高产、优质、多抗遗传特性的花生遗传材料。

2、开发高产、优质、多抗相关功能基因分子标记5～10个，阐明其遗传特性以及在育种和生产中的利用价值，明确其功能、定位和遗传特点，用于种质创新和遗传改良。

3、创造聚合2个以上优异基因的新种质5～10份，可直接为育种家培育花生新品种所利用。

4、申报专利5～6项。

5、发表学术论文3～5篇，其中SCI论文不少于2篇。培养研究生8～10名。

二、以生物技术为主要手段的蔬菜种质资源创新研究
（一）研究内容

1、蔬菜基因资源“分子身份证”构建

以我省名产蔬菜大白菜、萝卜、大葱、生姜、大蒜、芹菜等地方品种、稀有品种等基因资源为对象，通过SSR、SRAP、AFLP等指纹分析、图像识别和信息化处理，建立“分子身份证”，并阐明其遗传多样性和特异性。

2、完善蔬菜大孢子高效培养技术体系，开展分子标记辅助育种研究

开展蔬菜雄性不育系和保持系的分子标记筛选，获得雄性不育基因紧密连锁的分子标记；利用分子标记技术，对蔬菜重要经济性状进行分子标记。
3、蔬菜优异种质创新利用

利用分子标记、单倍体、多倍体、远缘杂交、诱变、杂回交等技术手段，通过重要性状的外源优异基因转移、优异基因聚合等途径，创造适合设施栽培或加工、出口，具有优质、抗病（枯萎病、黄萎病、叶霉病、灰霉病、根腐病、番茄黄化曲叶病毒病、果斑病等）、抗虫、抗逆（耐低温弱光，耐抽薹，耐高温、干旱，耐盐等）、高产、高效、长货架期等优异性状的蔬菜新自交系、自交不亲和系和雄性不育系。

（二）研究目标及主要技术指标：

1、构建我省名产蔬菜大白菜、萝卜、大葱、生姜、大蒜、芹菜等主要品种的基因资源“分子身份证”10份，并阐明其遗传多样性和特异性。

2、对我国优异的地方品种、骨干自交系和突变体等种质进行分析，阐明其中的优质、抗病、抗逆、雄性不育等相关基因的遗传特性及在育种和生产中的利用价值，从中发掘新基因3～5个，进行定位或分子标记，用于种质创新和改良研究。

3、创造适合设施栽培或加工、出口，具有优质、抗病（虫）、抗逆、高产、高效、长货架期等优异性状的蔬菜新自交系、自交不亲和系和雄性不育系5～10份。

4、申报专利3～5项，登记保护优异种质5～10项。

5、发表学术论文5～10篇，其中SCI论文不少于3篇。
三、果树地方优势品种发掘与种质创新利用研究

（一）研究内容
1、综合应用远缘杂交、细胞工程、染色体工程、诱变等生物技术与常规技术结合，进一步完善并建立果树分子系统学研究技术体系以及果树远缘杂交育种、果树倍性育种以及基因分子标记辅助育种技术体系。充分发掘山东省地方优势品种的种质特性，开发专用品种种质，加强地方特色优势品种种质资源保护，选育出适合鲜食型、加工型等专用品种。

2、果树优异种质创新利用

通过重要性状的外源优异基因转移、优异基因聚合等途径，创造具有抗病虫、抗寒、抗旱、避晚霜等至少2个突出抗逆性状的苹果、樱桃、桃、蓝莓等果树原始材料、基础研究材料和可为育种家利用的新种质。

（二）研究目标及主要技术指标

1、创造具有鲜食型、加工型等专用苹果、梨、桃、葡萄等果树原始材料、基础研究材料和可为育种利用的果树新种质8～10份。

2、申报专利3～5项，登记保护新种质3～5份。

3、发表学术论文10篇以上，其中SCI论文不少于5篇。培养研究生10名。

四、优质、抗逆林木种质创新利用研究

（一）研究内容：

1、优质、抗逆林木种质资源发掘

以我省保存的杨树、白腊、刺槐、牧草等林木地方品种、育成品种为重点，搜集国内外品种、遗传材料及近缘种，利用田间和室内鉴定、分子标记等手段，挖掘品质优、抗逆性强的种质资源，对筛选出的优异种质材料进行基因型检测和遗传分析，并进行功能基因定位和分子标记开发。

2、优质、抗逆林木种质创新利用

以当前主栽的杨树、白腊、刺槐、牧草等林木品种为受体，利用分子辅助标记育种、远缘杂交等技术手段，创造出优异林木新种质，提供给育种家及相关研究者利用。同时，对发掘的新基因和新种质，进行登记保护。
（二）研究目标及主要技术指标

1、完成200份林木资源鉴定，筛选出具有优质、抗逆遗传特性的遗传材料10~15份。

2、开发与品质、抗逆性密切相关的功能基因分子标记8~10个。
3、创造至少含2个优质、抗逆基因的优异新种质10~15份。

4、申报发明专利3～5项，登记保护优异新种质4~6份。
5、发表与林木优质、抗逆性状遗传密切相关的研究论文6~8篇，其中SCI论文不少于4篇。
五、畜禽种质创新利用研究

（一）研究内容
1、畜禽品质优异基因资源发掘
从我省特有的猪、奶牛、羊和家禽地方品种、品系、种群等种质资源中发掘品质优良（肌内脂肪、脂肪色泽、嫩度、胆固醇、亚油酸、应激肉、蛋壳硬度等）、产量高（生长速度、饲料报酬、肉骨比、泌乳量、产蛋数、蛋重等）、繁殖力高（产仔（犊、羔、蛋）数、产活仔（犊、羔）数、精液品质、孵化率等），皮毛质量高（毛绒产量、品质、皮张品质等），乳品质优良（不饱和乳脂率、低过敏原等）、抗病（口蹄疫、大肠杆菌、乳房炎、禽流感、猪瘟等）种质，进行基因检测，定位相应功能基因，阐明其调控机理和在育种中的利用价值，筛选建立实用分子标记。
2、畜禽优异种质创新利用
以常规育种技术为基础，利用现代生物技术手段，以基因功能确定的优异畜禽地方品种及杂交品种等为供体，创造具有品质优良（高肌内脂肪、低皮下和腹腔脂肪、高亚油酸、高乳蛋白、低过敏原、高繁殖力、高毛绒产量等）、饲料高效利用（高生长速度、高饲料转化率、高产蛋重等）、抗病（口蹄疫、乳房炎、禽流感、猪瘟、蓝耳病等）等优异性状中至少2个性状的原始研究材料以及可为育种利用的畜禽新基因资源群体。
（二）研究目标及主要技术指标

1、对15种以上我省特有和优异地方畜禽品种、品系和种群进行基因源分析，阐明相应功能基因的遗传机理和在育种生产中的利用价值，从中发掘新基因5～8个，并进行定位、分子标记和功能验证。
2、创造具有品质优良（高肌内脂肪、低皮下和腹腔脂肪、高亚油酸、高乳蛋白、低过敏原、高繁殖力、高毛绒产量等）、饲料高效利用（高生长速度、高饲料转化率、高产蛋重等）、抗病（口蹄疫、大肠杆菌、乳房炎、禽流感、猪瘟、蓝耳病等）等至少2个优异性状的原始研究材料以及可为育种利用的畜禽新基因资源群体至少6个，每个群体禽不少于500只，猪不少于100头，羊不少于150只，奶牛牛不少于20头。

3、申报成果1～2项、专利10～15项。

4、发表学术论文15篇以上，培养研究生10～15名。
六、水产抗逆基因资源发掘与种质创新利用研究

（一）研究内容

1、水产优异基因资源发掘

以优良品种和各水域形成的优良野生种质为基因源，进行基因型检测和等位基因遗传多样性分析，并进行基因定位和分子标记的制备，发掘新基因，发掘可利用于分子辅助选择的分子标记。

2、水产优异种质创新

常规技术与生物技术相结合，将前期研究中获得的抗病能力强、生长速度快、综合生产性能好等优良性状推广到主养品种当中，获得在抗病、抗寒、生长、综合品质等方面优良，具有重要利用价值的新种质。

（二）研究目标及主要技术指标

1、以优良品种和野生种质为基因源，利用遗传作图和QTL定位技术获得与抗寒、肉质、生长、氨基酸含量等经济性状紧密连锁的基因或标记30个；利用mRNA-cDNA等分子生物学技术方法及标记与表型相关分析的系统生物学技术获得15～20个功能基因和标记。

2、以优良品种和野生种质为基因源，利用表型评估与分子标记检测相结合的手段，创造具有育种潜力的优良种质15～30份。

3、申报成果1～2项。发表论文15篇以上，其中SCI收录3～5篇。培养研究生8～10名。
第三部分　申报文件编制

（见下页）
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山东省农业良种产业化开发项目管理办公室
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编写说明

1．本申报书由课题申报单位组织编写，经主管部门审核同意后上报省农业良种产业化开发项目管理办公室。

2．编写要求：

（1）课题目标符合项目的课题申报指南的要求，定位准确，指标明确、可考核；

（2）课题任务明确，要充分考虑经济、技术等方面的可行性；

（3）课题管理与实施符合《山东省农业良种工程项目管理办法》；

（4）课题所拨财政经费按《山东省农业良种工程资金管理办法》管理和使用；

3．课题申报书A4纸双面打印。

编写提纲

一、课题概述

二、课题的目标与任务

1．项目确定的课题目标与任务需求分析

2．课题目标与任务解决的主要技术难点和问题分析

三、现有工作基础与优势

1．国内外现有技术、知识产权和技术标准现状及预期分析

2．课题申请单位及主要参与单位研究基础（已有的研究经历、科技成果、科研条件与研究队伍现状等）

四、任务分解与考核指标

1．课题研究内容、技术路线和创新点

2．主要技术指标（如形成的知识产权、技术标准、新技术、新产品、新装置、论文专著等数量、指标及其水平）

3．主要经济、社会效益

4．其它应考核的指标

五、经费预算

课题总投资预算、各项任务经费分配
六、课题的年度计划及年度目标

1．课题进度安排

2．课题各年度目标及考核指标

七、实施机制
1．课题的组织管理措施
2．课题参与单位的任务分工及专项经费分配
3．产学研结合模式
八、课题负责人及参加课题主要人员情况
1．课题负责人简介
2．课题负责人及主要参加人员

九、课题风险分析及对策

十、其他需要说明的事项

十一、有关附件

1．联合申请合作协议

2．相关科研成果、专利等知识产权证明材料；

3．与课题相关的其他证明材料或文件等。

十二、申报单位签章

课题申报单位（盖章）：

单位法人代表（签字）：

课题负责人（签字）：

年　 月　 日

课题参与单位（盖章）：

单位法人代表（签字）：

年　 月　 日

十三、课题申报单位主管部门意见

（盖章）

年　 月　 日
